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薬用植物資源研究センター
（北海道・筑波・種子島）

概要

・薬用植物
その名の通り、薬として使用される植物。漢方薬、民間薬及び関連医薬品の原料、健康食
品等として古来、世界各国で種々の薬用植物が活用されている。

本センターでは、薬用植物資源を国民の健康増進
に役立てるため、以下を行っている。
1）薬用植物の収集、保存及び供給。
2）薬用植物に関する情報の整備及び提供。
3）薬用植物の保存・増殖・栽培・育種に必要な技術
並びに化学的・生物学的評価に関する研究開発。

薬用植物資源研究センター

国内唯一の薬用植物に関する総合研究センター

「甘草」の世界初の水耕栽培に成功し、土壌汚染、残留
農薬等の危険がないクリーンな甘草の国内栽培化を可能
にしたことにより、平成23年の第9回産学官連携功労者表
彰 厚生労働大臣賞を受賞した。
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平成２８年度業務実績と研究成果
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薬用植物資源の収集・維持管理に関する業績

●薬用植物の栽培・維持と種子交換・保存用種子の採取
約4,000系統の植物を栽培・維持し、種子交換・保存用として682点
（野生種子：457点、栽培植物種子：225点）の種子を採取・調製した

北海道研究部 134点 筑波研究部 387点 種子島研究部 161点

●種子交換による薬用植物種子の収集
セイヨウトウキ34点、ゴボウ19点、スペインカンゾウ17点、セイヨウカノコソウ17点を含む271点の種子
及び種苗を海外から導入した

ナショナルリファレンスセンターとしての機能強化を指向した薬用植物等の戦略的確保、資源化、生産技術開発及び品質・
安全性評価に関する基盤的研究を行う

成果

薬用植物資源の提供実績
薬用植物資源の遺伝的多様性維持と国内供給のための栽培支援ネットワーク基盤整備を行うともに、それらの情報を集積、
発信する

●平成28年度種子交換業務の実績

種子交換目録（Index Seminum 2016）を、396機関（62ヶ国）に送付

種子交換目録に基づく種子の請求数は1,209点、内1,112点（28ヶ国109機関）の種子を送付

●種子交換以外での薬用植物資源提供実績
大学、公的研究機関等に対して、種子83点、植物体2,860点、生薬231点、分析用サンプル

48,441点、化合物23点を供給した
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１）地域連携による薬用植物の国内栽培推進

に向けた基盤構築

２）地域連携による薬用植物・生薬生産

昨年度に引き続き2016年4月には秋田県美郷町と東京
生薬協会および当センターとの間で薬用植物栽培に関
する三者連携協定を締結し、薬用植物国内栽培振興に
向けた積極的な地域連携を継続的に推進している

薬用植物の国内栽培推進に向けた基盤構築

カノコソウ
名寄市風連地区の栽培

平成28年度：
5,000kg（見込）

カノコソウの生産量
（名寄市）

名寄市におけるカノコソウ栽培は、
センター、行政および企業との連携
により国内生産のほぼ半分量を供
給することが可能となった

農薬の整備
加工施設
栽培の改良

軽労化・

収益の向上
と安定

生産者・栽培
面積の拡大

成果
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シソの品種育成

シソの香気成分であるペリルアルデ
ヒドおよび抗うつ・抗不安様効果があ
るロスマリン酸の含量を指標とした5

世代にわたる選抜育種を実施

薬用植物資源の新品種育成に関する研究
成果

１．特にロスマリン酸については高い選抜効果が得られ
た。成分に関する形質再現性が確認されたことから、第
5世代をもって品種育成を完了

２．新品種候補の2年間の圃場栽培試験においてもペ
リルアルデヒド含量が日本薬局方規格を十分に満たし、
ロスマリン酸含量も安定して高く、圃場栽培に適したロ
スマリン酸高含量品種と判断。対照品種との区別性も
確認
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薬用植物総合情報データベース研究事業
において収集した種々の熱水抽出エキス

生薬モデル試料からの生物活性物質探索研究

モッコウモデル試料の一酸化窒素産生抑制活性
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Costunolide
C15H20O2

Exact Mass: 232.15
Mol. Wt.: 232.32 O
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Dehydrocostuslactone
C15H18O2

Exact Mass: 230.13
Mol. Wt.: 230.3

モッコウから活性化合物の分離精製

２つの活性化合物の化学構造を解明した

いずれのロットにも強い活性が見られた

モッコウから新規化
合物を含む多くのセ
スキテルペン類を単
離・同定した

成果
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葉

根（非肥大時）

ポット植出し約8週間後

葉 根（肥大部）
根（細根）

試験管培養物

アカヤジオウ

カイケイジオウアカヤ
ジオウ

カイケイ
ジオウ

重要度の高い薬用植物のESTライブラリー及びトランスクリプトーム情報解析
ジオウ属植物優良株の選抜及び識別に有効な遺伝子マーカーの探索

遺伝子マーカー探索のためのジオウ属植物ESTライブラリーの精査

生育ステージの異なるアカヤジオウ、カイケイジオウを材料とするトランスクリプトーム解析

イリドイド生産及び根の肥大化等に関わる
遺伝子群（マーカー候補）の抽出に成功！

培養物、ポット植出し株の葉、根（肥大
部、非肥大部）各部位をサンプリング

発現量比スクリーニング

根肥大時の葉において
発現量が高い遺伝子群の探索

根肥大時の葉において発現量が高い遺伝子群の抽出結果（カイケイジオウの場合）
 
Leaf vs. ivLeaf > 2 

Leaf RPKM 10 cut off 葉 肥大根 細根 iv葉 iv根 葉/iv葉 Blastx 結果

Feature ID Gene length NL1ave NLR1ave NLTR1ave INL1ave INR1ave 葉/iv葉 blast hits 1 Score e-value

amylase

Rehmannia27_contig00000204 3,144 170.1 16.8 2.7 4.8 4.2 35.6 ref|XP_011086391.1| PREDICTED: alpha-amylase 3, chloroplastic [Sesamum indicum]1240 0

Rehmannia27_contig00002790 3,288 92.2 1.2 1.9 8.1 5.9 11.4 ref|XP_011070282.1| PREDICTED: beta-amylase 3, chloroplastic [Sesamum indicum]978 0

Rehmannia27_contig00008472 1,299 24.1 3.1 2.0 4.2 1.5 5.7 ref|XP_011099800.1| PREDICTED: probable alpha-amylase 2 [Sesamum indicum]785 0

Rehmannia27_contig00008471 1,339 74.8 11.8 9.8 19.2 4.2 3.9 ref|XP_011099800.1| PREDICTED: probable alpha-amylase 2 [Sesamum indicum]788 0

Rehmannia27_contig00002689 2,831 61.9 14.0 6.1 16.6 9.4 3.7 ref|XP_011086391.1| PREDICTED: alpha-amylase 3, chloroplastic [Sesamum indicum]1539 0

Rehmannia27_contig00000882 665 147.5 36.1 12.1 53.1 25.7 2.8 ref|XP_011100422.1| PREDICTED: beta-amylase-like [Sesamum indicum]231 2.00E-69

Rehmannia27_contig00001192 1,476 41.6 10.2 4.0 16.3 8.7 2.5 ref|XP_012852439.1| PREDICTED: beta-amylase-like [Erythranthe guttata]216 2.00E-73

iridoid biosynthesis

Rehmannia27_contig00002594 925 361.0 1.2 0.2 33.4 0.6 10.8 ref|XP_011099958.1| PREDICTED: 8-hydroxygeraniol dehydrogenase-like [Sesamum indicum]449 e-156

Rehmannia27_contig00002945 522 288.1 0.2 0.2 29.7 0.0 9.7 ref|XP_011099958.1| PREDICTED: 8-hydroxygeraniol dehydrogenase-like [Sesamum indicum]166 2.00E-47

Rehmannia27_contig00002595 1,010 129.7 0.4 0.3 23.5 0.6 5.5 ref|XP_011099958.1| PREDICTED: 8-hydroxygeraniol dehydrogenase-like [Sesamum indicum]455 e-158

Rehmannia27_contig00002891 747 62.4 0.9 2.3 12.8 5.2 4.9 ref|XP_011097454.1| PREDICTED: 8-hydroxygeraniol dehydrogenase-like isoform X2 [Sesamum indicum]374 e-128

Rehmannia27_contig00010963 496 22.7 1.6 0.2 4.7 1.2 4.8 ref|XP_011097454.1| PREDICTED: 8-hydroxygeraniol dehydrogenase-like isoform X2 [Sesamum indicum]245 4.00E-79

Rehmannia27_contig00000459 1,558 979.1 4.3 1.5 213.0 1.3 4.6 ref|XP_011091093.1| PREDICTED: secologanin synthase-like [Sesamum indicum]584 0

Rehmannia27_contig00022713 375 15.5 4.2 0.9 3.6 1.0 4.3 emb|CBI18802.3| unnamed protein product [Vitis vinifera] 84 5.00E-19

Rehmannia27_contig00005142 550 32.8 1.1 0.1 9.2 0.4 3.6 ref|XP_011097454.1| PREDICTED: 8-hydroxygeraniol dehydrogenase-like isoform X2 [Sesamum indicum]256 4.00E-83

Rehmannia27_contig00000454 626 193.6 0.1 0.2 56.2 0.8 3.4 ref|XP_011094434.1| PREDICTED: cytochrome P450 76A1-like [Sesamum indicum]211 8.00E-63

Rehmannia27_contig00009669 841 79.9 18.0 5.5 27.1 12.1 2.9 ref|XP_011097453.1| PREDICTED: 8-hydroxygeraniol dehydrogenase-like isoform X1 [Sesamum indicum]451 e-157

Rehmannia27_contig00000460 722 798.7 0.3 0.2 275.5 0.9 2.9 ref|XP_011094434.1| PREDICTED: cytochrome P450 76A1-like [Sesamum indicum]292 2.00E-93

Rehmannia27_contig00002392 553 141.7 64.0 10.3 49.1 1.7 2.9 ref|XP_011091086.1| PREDICTED: cytochrome P450 CYP72A219-like [Sesamum indicum]249 7.00E-78

Rehmannia27_contig00002005 994 425.4 35.9 4.8 152.7 4.3 2.8 ref|XP_011091090.1| PREDICTED: cytochrome P450 CYP72A219-like [Sesamum indicum]264 4.00E-81

Rehmannia27_contig00000314 474 1,826.1 1.0 0.5 692.3 3.1 2.6 ref|XP_011094434.1| PREDICTED: cytochrome P450 76A1-like [Sesamum indicum]296 2.00E-96

Rehmannia27_contig00002890 829 144.8 8.0 4.4 56.0 5.6 2.6 ref|XP_011097454.1| PREDICTED: 8-hydroxygeraniol dehydrogenase-like isoform X2 [Sesamum indicum]414 e-143

Rehmannia27_contig00000461 362 721.3 0.1 1.7 282.4 3.4 2.6 ref|XP_011094434.1| PREDICTED: cytochrome P450 76A1-like [Sesamum indicum]211 4.00E-64

Rehmannia27_contig00000017 786 1,741.8 40.5 2.4 736.0 8.1 2.4 gb|EYU29826.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a026336mg [Erythranthe guttata]126 4.00E-40

Rehmannia27_contig00000867 1,628 443.7 2.6 0.2 188.0 1.7 2.4 ref|XP_011069777.1| PREDICTED: iridoid synthase-like [Sesamum indicum]669 0

Rehmannia27_contig00001858 855 357.6 184.1 20.8 155.1 4.8 2.3 ref|XP_011091086.1| PREDICTED: cytochrome P450 CYP72A219-like [Sesamum indicum]226 5.00E-67

Rehmannia27_contig00000546 485 1,640.2 40.9 3.3 713.5 8.1 2.3 ref|XP_011091093.1| PREDICTED: secologanin synthase-like [Sesamum indicum]114 1.00E-26

Rehmannia27_contig00001416 559 474.9 43.6 12.1 206.8 5.0 2.3 emb|CDP02457.1| unnamed protein product [Coffea canephora] 172 2.00E-50

Rehmannia27_contig00000932 553 1,992.2 42.2 3.6 888.1 11.0 2.2 ref|XP_012846395.1| PREDICTED: secologanin synthase-like [Erythranthe guttata]135 2.00E-34

Rehmannia27_contig00003192 726 348.6 175.0 24.3 158.0 5.7 2.2 ref|XP_011091092.1| PREDICTED: cytochrome P450 CYP72A219-like [Sesamum indicum]277 1.00E-87

Rehmannia27_contig00001387 790 231.5 5.0 2.6 106.5 1.3 2.2 ref|XP_011099226.1| PREDICTED: geraniol 8-hydroxylase-like [Sesamum indicum]451 e-156

Rehmannia27_contig00002014 1,172 139.4 109.3 7.5 65.0 2.5 2.1 ref|XP_011070335.1| PREDICTED: cytochrome P450 CYP72A219-like [Sesamum indicum]120 4.00E-55

Rehmannia27_contig00001417 583 558.4 32.1 11.1 262.8 4.7 2.1 ref|XP_011099226.1| PREDICTED: geraniol 8-hydroxylase-like [Sesamum indicum]288 8.00E-93

Rehmannia27_contig00001386 976 516.4 47.8 12.3 243.6 7.5 2.1 ref|XP_011099226.1| PREDICTED: geraniol 8-hydroxylase-like [Sesamum indicum]576 0

Rehmannia27_contig00002391 583 315.9 175.4 20.7 150.0 6.3 2.1 ref|XP_011091092.1| PREDICTED: cytochrome P450 CYP72A219-like [Sesamum indicum]265 1.00E-83

anthocyanin biosynthesis

Rehmannia27_contig00000289 1,282 173.6 0.9 0.4 2.7 0.9 63.8 ref|XP_011091402.1| PREDICTED: chalcone synthase [Sesamum indicum]368 e-177

Rehmannia27_contig00007666 558 37.9 3.0 1.3 0.8 1.9 47.5 gb|EYU35208.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a024098mg [Erythranthe guttata]219 6.00E-68

Rehmannia27_contig00018380 364 13.2 472.5 51.6 0.3 7.8 46.8 gb|EYU24822.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a025629mg [Erythranthe guttata]214 4.00E-66

Rehmannia27_contig00003761 602 39.0 14.9 7.6 1.5 69.5 26.7 gb|EYU36856.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a009393mg [Erythranthe guttata]256 2.00E-82

Rehmannia27_contig00001470 1,162 43.8 17.7 9.6 2.0 85.6 22.2 ref|XP_011072866.1| PREDICTED: flavonoid 3'-monooxygenase [Sesamum indicum]383 e-127

Rehmannia27_contig00015086 1,320 14.9 14.0 3.0 0.8 13.4 18.9 ref|XP_012853895.1| PREDICTED: flavonoid 3'-monooxygenase [Erythranthe guttata] gi|604304221|gb|EYU23554.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a004224mg [Erythranthe guttata]538 0

Rehmannia27_contig00006639 1,497 12.4 1.6 1.1 1.8 0.4 6.8 ref|XP_012849930.1| PREDICTED: cytosolic sulfotransferase 14-like [Erythranthe guttata] gi|604313878|gb|EYU26929.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a009329mg [Erythranthe guttata]554 0

Rehmannia27_contig00002456 579 54.4 35.2 10.7 12.0 20.3 4.5 ref|XP_011089416.1| PREDICTED: licodione synthase-like [Sesamum indicum]186 2.00E-53

Rehmannia27_contig00012750 445 11.0 0.2 0.0 2.5 0.2 4.4 ref|XP_012836796.1| PREDICTED: probable carboxylesterase 2 [Erythranthe guttata] gi|848872469|ref|XP_012836797.1| PREDICTED: probable carboxylesterase 2 [Erythranthe guttata] gi|604333346|gb|EYU37697.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a027056mg [Erythranthe guttata]130 6.00E-34

Rehmannia27_contig00015601 691 12.8 2.1 1.1 3.1 1.1 4.2 ref|XP_011088283.1| PREDICTED: 2-hydroxyisoflavanone dehydratase [Sesamum indicum]228 2.00E-70

Rehmannia27_contig00001916 352 64.7 45.9 12.7 17.9 29.1 3.6 dbj|BAB59004.1| flavone synthase II [Perilla frutescens var. crispa] 211 2.00E-64

Rehmannia27_contig00014970 523 42.2 0.1 0.8 12.1 1.7 3.5 ref|XP_011095827.1| PREDICTED: flavonoid 3'-monooxygenase-like [Sesamum indicum]242 4.00E-75

Rehmannia27_contig00013971 489 16.5 0.7 0.7 5.1 2.4 3.3 dbj|BAG31950.1| UGT73A9 [Antirrhinum majus] 120 3.00E-29

Rehmannia27_contig00010971 726 22.7 0.6 0.5 7.1 1.9 3.2 ref|XP_012843040.1| PREDICTED: anthocyanidin 3-O-glucosyltransferase 5-like [Erythranthe guttata] gi|604322416|gb|EYU32802.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a005797mg [Erythranthe guttata]294 7.00E-95

Rehmannia27_contig00000311 709 49.9 45.8 22.7 15.7 2.4 3.2 ref|XP_011070808.1| PREDICTED: cytochrome P450 76C2-like [Sesamum indicum]313 e-102

Rehmannia27_contig00002905 1,255 32.3 0.2 0.8 12.1 2.3 2.7 ref|XP_011100459.1| PREDICTED: anthocyanidin 3-O-glucosyltransferase 2-like [Sesamum indicum]525 0

Rehmannia27_contig00020620 460 10.1 7.4 1.7 3.8 3.0 2.6 ref|XP_011099321.1| PREDICTED: cytochrome P450 81D1-like [Sesamum indicum]206 9.00E-62

Rehmannia27_contig00051063 824 12.6 42.6 6.7 5.1 5.5 2.5 ref|XP_011088284.1| PREDICTED: 2-hydroxyisoflavanone dehydratase [Sesamum indicum]398 e-137

Rehmannia27_contig00011258 676 34.9 0.1 0.8 14.4 3.1 2.4 ref|XP_011095827.1| PREDICTED: flavonoid 3'-monooxygenase-like [Sesamum indicum]337 e-111

Rehmannia27_contig00007079 1,150 17.4 1.4 1.3 7.2 4.3 2.4 ref|XP_012836925.1| PREDICTED: scopoletin glucosyltransferase-like [Erythranthe guttata] gi|604333301|gb|EYU37652.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a005524mg [Erythranthe guttata]605 0

Rehmannia27_contig00010239 373 12.3 33.9 8.6 5.2 6.1 2.4 ref|XP_011088822.1| PREDICTED: UDP-D-apiose/UDP-D-xylose synthase 2 [Sesamum indicum]196 1.00E-59

Rehmannia27_contig00004412 791 32.5 4.5 8.0 13.7 8.9 2.4 ref|XP_011090678.1| PREDICTED: vestitone reductase-like [Sesamum indicum]422 e-146

Rehmannia27_contig00002058 2,132 25.3 5.8 2.6 11.0 1.6 2.3 ref|XP_012841927.1| PREDICTED: beta-D-glucosyl crocetin beta-1,6-glucosyltransferase-like [Erythranthe guttata] gi|604347328|gb|EYU45580.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a021692mg [Erythranthe guttata]672 0

Rehmannia27_contig00016965 1,131 26.2 85.6 29.7 12.0 21.7 2.2 ref|XP_008778237.1| PREDICTED: UDP-D-apiose/UDP-D-xylose synthase 2 isoform X2 [Phoenix dactylifera]227 3.00E-96

Rehmannia27_contig00017166 426 10.1 29.3 8.8 4.8 10.1 2.1 ref|XP_012837986.1| PREDICTED: UDP-D-apiose/UDP-D-xylose synthase 2 [Erythranthe guttata] gi|604332261|gb|EYU36994.1| hypothetical protein MIMGU_mgv1a008022mg [Erythranthe guttata]108 2.00E-32

Rehmannia27_contig00008139 742 28.0 39.5 61.3 13.4 59.9 2.1 ref|XP_011077939.1| PREDICTED: probable caffeoyl-CoA O-methyltransferase At4g26220 [Sesamum indicum] gi|747062822|ref|XP_011077940.1| PREDICTED: probable caffeoyl-CoA O-methyltransferase At4g26220 [Sesamum indicum] gi|747062824|ref|XP_011077941.1| PREDICTED: probable caffeoyl-CoA O-methyltransferase At4g26220 [Sesamum indicum]384 e-133

Rehmannia27_contig00015694 841 25.3 18.9 26.3 12.3 14.0 2.1 ref|XP_012836739.1| PREDICTED: uncharacterized protein LOC105957359 [Erythranthe guttata]79.3 4.00E-26

Rehmannia27_contig00009541 506 23.9 16.7 17.9 11.9 47.4 2.0 ref|XP_011088135.1| PREDICTED: 1-aminocyclopropane-1-carboxylate oxidase 5-like [Sesamum indicum]131 4.00E-34

Rehmannia27_contig00015112 659 14.3 0.0 0.0 0.0 1.2 #DIV/0! ref|XP_011097023.1| PREDICTED: glutathione S-transferase F12 [Sesamum indicum]296 2.00E-99

RPKM Data

アミラーゼ7遺伝子の
根肥大時特異的な
発現亢進を発見！

この他に、イリドイド生合成関連酵素遺伝子群 28遺伝子の根肥大時特異的な発現亢進を発見！

これらは、根肥大化、イリドイド生産のマーカーとして有望（H29年度評価予定）

成果

８



今後の課題と展開

９

薬用植物資源研究センター



漢方薬市場の現況

○平成２５年における国内医薬品生産金額

◆全体：６兆８，９４０億円

◆うち漢方製剤等：１，６００億円（全体の約２.３％）

（内訳）医療用：１，３４７億円（構成比約８４％）

一般用： ２５３億円（構成比約1６％）

○Ｈ２１－２５年の直近５年間においても
、医療現場での有用性評価の高まりなど
を背景として、漢方薬は生産金額ベー ス
で

１６％増と堅調に推移

（医薬品全体では １％ 増）

特に、医療用では、２３％増と高い伸び

＜データは「薬事工業生産動態統計年報」＞

＊漢方製剤等：薬効分類上、①漢方製剤、②生薬、③その他生薬

及び漢方処方に基づく医薬品に属するもの。

漢方薬市場の動向

１）漢方生薬製剤とその原料生薬を取り巻く状況

漢方製剤等の生産金額（平成21年度～25年度）
10



２）医薬品原料として使用される生薬の調達現況（１）
原料生薬の調達現況
○ 日本漢方生薬製剤協会加盟社における、医薬品原料として使用される生薬の年間
総使用量は、約２５，４００トン（平成26年度）

○ 気候・土壌、成分含有量など品質、価格の面から、 使用生薬の７９％は中国産

○ 近年、経済発展により中国国内の生薬需要の増加、乱獲により自生薬用植物の減
少、甘草等一部の生薬に輸出制限を課すなどにより、中国産生薬の市場価格が上昇

原料生薬の使用量と生産国（平成20〜26年度）

総使用量

日本 中国 その他の国

20年度
（修正）

25年度

使用量（トン）

25,000

20,000

15,000

10,000

5,000

0

1,830

（8.8%）

16,466

（79.3%）

2,467

（11.9%）

30,000

20,763 1,527
（6.7%）

18,542

（81.6%）

2,657

（11.7%）

22,726

1,693
（7.7%）

17,770

（80.8%）

2,530

（11.5%）

21,993

26年度

1,766

（6.9%）

20,997

（81.4%）

3,031

（11.7%）

25,794
1,952

（7.6%）

20,818

（80.7%）

3,011

（11.7%）

25,781

21年度
（修正）

22年度
（修正）

23年度
（修正）

24年度
（修正）

2,949

（10.9%）

21,320

（78.8%）

2,786

（10.3%）

27,055

2,844

（11.2%）

19,982

（78.6%）

2,593

（10.2%）

25,419
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３）薬用作物（生薬）生産の課題について

生薬の特殊性について

カンゾウ（甘草）Glycyrrhiza uralensis

薬用植物が「生薬」になるには、薬用部位に乾
燥など必要な加工を施す。

１） 薬用植物→生薬（医薬品原料）

項 目 要 求

品 質
医薬品原料としての「規格」に適合
すること。

数 量
医薬品の安定供給を支える数量確
保

管 理
トレーサビリティ、あるいはＧＡＣＰ的
要素

２） 医薬品原料としての要求

３） 取引市場はない ４） 価 格 差

取引
市場

野菜

生産者 使用者

ニーズ、数量、価格の調整機能

生薬
調整役割を果たす市場はない

「価格」も医薬品の安定供給のためには外せない要求事
項である。しかし、中国産価格が上昇しているとはいえ日
本産の価格は高い。

生薬 日本 中国

黄連 11，333 3，863

柴胡 6，450 3，135

山薬 2，500 1，063

芍薬 2，050 1，213

500ｇ包装（刻み・粉末な
どの最終製品）の卸売
価格
※原料価格ではありません

2009年 日漢協調べ

単位：円／500ｇ
12



2013年8月28日付 薬事日報

厚労省、農水省、日漢協が主催して
（協力：薬用植物資源研究センター）、
全国８地域の地方自治体関係者、
生産者を対象に「薬用作物の産地化に
向けた地域説明会および相談会」を実施
約100品目の生薬を提示

平成29年度日程
9/13（水） 北海道地区
9/29（金） 東北地区
10/17（火） 関東地区
11/1（水） 東海地区
11/8（水） 中国・四国地区
11/9（木） 近畿地区
11/21（火） 九州地区
11/30（木） 北陸地区

薬用作物の産地化に向けた地域説明会および相談会の開催

４）薬用植物の国内栽培推進に向けた各種取り組み

13



生薬の国産化の推進にあたっ
て解決すべき課題
1）薬用植物生産振興に必須な基原
の確かな種苗の供給体制が整備さ
れていない

2）薬用植物栽培と生薬の加工調製
の経験や技術を習得している方の
高齢化

3）各地域の気候、土壌に適した栽
培方法や薬用植物品種が確立され
ていない

4）効率化を図る技術基盤が乏しい
（機械化、農薬の適正使用など）

解決策例

1）生産用種苗基地（工場）構築、
優良種苗を保有している各種機
関のマッピング

2）栽培・加工調製技術の情報共
有及び技術移転、後継者育成の
促進

3）バイオテクノロジー等の新技
術を活用した新品種育成促進と
栽培データの共有

4）薬用植物に適した農業機械の
開発と登録農薬の拡大

薬用植物関連研究の課題

14



薬用植物資源研究センターは、薬用植物の国内栽培化
推進に向けた産官学連携の中心的機関として機能

薬用植物総合情報DBの情報更新と各種デー
タを活用した多様性評価研究
・薬用植物総合DBの各種情報更新、機能拡張
・薬用植物総合DBに集積された各種データを活
用した活性評価、品質評価研究、評価法開発

国際的視野に立脚した薬用植物資源、関連
情報の集積・調査研究

薬用植物新品種育成に関わる基盤技術開発
・新規種苗増殖法の開発及び関連情報の公開
・有用薬用植物の新品種育成及び地域連携によ
る薬用植物栽培振興、栽培指導者の育成支援等

実用化栽培のための栽培適地マップの作成
種苗供給体制の確立に資するための全国種苗

マップの構築

基盤技術開発

海外における資源ナショナリズムの高まり、チャイナリスク、ISO/TC249対応等

情報集積・発信

生薬関連企業厚労省、農水省、大学等他研究機関 脅威

薬用植物の国内栽培推進を指向した基盤技術及び創薬資源の開発に関する研究

創薬シーズ探索薬用植物エキスライブラリーを活用した創薬シーズ探索研究
薬用植物のトランスクリプトームデータの整備と活用に関する研究
・エキスライブラリーの拡充、各種活性評価、活性化合物の分離、構造解析及び
トランスクリプトーム情報の整備、有用成分の生合成酵素遺伝子の解析等

創薬シーズ探索
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